
 
Odpowiedź na pytanie przesłane drogą elektroniczną dotyczące zapytania ofertowego nr 

BK/2026/261013/2/SWIFT 

 

W dniu 15.10.2026 r. o godz. 13:22 do Zamawiającego wpłynęło drogą elektroniczną pytanie dotyczące 
zapytania ofertowego nr BK/2026/261013/2/SWIFT, którego przedmiotem jest usługa 
sekwencjonowania NGS. 

Poniżej przedstawiono treść otrzymanego pytania oraz odpowiedź Zamawiającego. 

Pytanie wykonawcy: 

„Szanowni Państwo, 

w związku z zapytaniem ofertowym nr BK/2026/261013/2/SWIFT, dotyczącym usługi 
sekwencjonowania NGS w trybie 2 × 150 nt (paired-end) z wykorzystaniem technologii Illumina 
NovaSeq, poprzedzonej przygotowaniem bibliotek, zwracam się z uprzejmą prośbą o informację, czy 
Zamawiający dopuszcza możliwość złożenia oferty z wykorzystaniem rozwiązania równoważnego. 

Dysponujemy pla_ormą sekwencjonującą firmy Salus Biomed i chcielibyśmy ustalić, czy możliwe jest 
zaoferowanie usługi realizowanej na tej pla_ormie, pod warunkiem zapewnienia wymaganych 
parametrów jakościowych i technicznych, w szczególności odczytów paired-end 2 × 150 nt oraz 
spełnienia pozostałych wymagań określonych w zapytaniu ofertowym. 

Będę wdzięczna za potwierdzenie, czy rozwiązania równoważne są dopuszczalne, a jeśli tak, czy 
Zamawiający określa szczegółowe kryteria, jakie muszą one spełniać. 

Z góry dziękuję za odpowiedź. 

Z poważaniem, 

Elżbieta Strychalska” 

 

 

Odpowiedź Zamawiającego:  

Zamawiający dopuszcza zastosowanie równoważnej pla8ormy sekwencjonującej zamiast pla8ormy 
Illumina NovaSeq, pod warunkiem wykazania przez Wykonawcę, że oferowane rozwiązanie spełnia 
wszystkie kryteria równoważności wyszczególnione w opisie przedmiotu zamówienia, w szczególności 
w zakresie parametrów jakościowych i ilościowych sekwencjonowania, trybu paired-end 2 × 150 nt, 
wymaganej liczby odczytów lub ilości danych na próbkę, kontroli jakości oraz formatu przekazywanych 
danych. 

Dopuszczenie pla8ormy równoważnej nie oznacza automatycznego uznania konkretnego urządzenia za 
równoważne. Wykonawca zobowiązany jest wykazać spełnienie kryteriów równoważności dla 
oferowanego rozwiązania, z uwzględnieniem specyfiki poszczególnych metod sekwencjonowania: 
WGS, WES i RNA-seq. 

W zakresie przygotowania bibliotek obowiązują wymagania określone w Załączniku nr 1a do zapytania 
ofertowego. Zastosowanie innej pla8ormy sekwencjonującej nie stanowi samo w sobie podstawy do 
zmiany wymaganych zestawów do przygotowania bibliotek. Za bibliotekę równoważną można uznać 
rozwiązanie spełniające kryteria równoważności wyszczególnione w opisie zamówienia po uprzednim 
wykazaniu przez Wykonawcę ich spełnienia. 


